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Bilecik Kosullarinda Kavuzsuz Arpa Genotiplerinin Tane
Verimi ve Bazi Kalite Ozelliklerinin Belirlenmesi

Ozet

Kavuzsuz arpa Diinya’da, farkli kullanim alanlar1 i¢in yetistirilen
¢ok amacli bir tahildir. Bu ¢alisma, Bilecik kosullarinda 2018-2019
yetistirme sezonunda yirmi bes kavuzsuz arpa genotipinin tane
verimi, verim unsurlar1 ve bazi kalite Ozelliklerini belirlemek
amaciyla ylritiilmiistiir. Deneme tesadiif bloklar1 deneme desenine
gore dort tekrarlamali olarak yiiriitiilmiistiir. Incelenen tiim
ozellikler agisindan genotipler arasinda onemli farklar tespit
edilmistir. Tane verimi 2.38 ile 5.78 t/ha, bitki boyu 79.75 ile
110.25 cm, basak uzunluklari 10.50 ile 7.75 cm, basakta tane sayisi
21.65 ile 60.15 adet, bin tane agirligi 31.57 ile 44.66 g ve hektolitre
agirhigr 71.24 ile 81.11 kg, yag oran1 %1.94 ile 2.81, nisasta orani
%56.36 ile 62.74, protein oran1 %13.95 ile 18.09, B-glukan orani
%3.70 ile 5.43, ADF degeri %1.94 ile 4.02 ve NDF degeri %22.57
ile 26.25 arasinda degismistir. G7 numarali genotip nigasta orant
hari¢ tiim 6zellikler bakimindan genel ortalamalardan daha yiiksek
degerlere sahip olmustur. Calismadan elde edilen sonuglar
kavuzsuz arpa ile ilgili ileride yapilacak calismalara 151k tutacak
nitelikte olacag: diistiniilmektedir.

Determination of Grain Yield and Some Quality Traits of
Hulless Barley Genotypes in Bilecik Conditions

Abstract

Hulless barley is a multi-purpose cereal crop grown for different
use worldwide. This study was carried out to determine grain yield,
yield components and some quality traits of twenty-five hulless
barley genotypes in 2018-2019 growing season in Bilecik
conditions. The experiment was set up in a randomized block
design with four replications. Significant differences were
determined between genotypes in terms of all traits examined.
Grain yield, plant height, spike length, number of grains per spike,
1000-grain weight, hectoliter weight, fat, starch, protein, B-glucan,
acid detergent fiber and neutral detergent fiber contents of the
genotypes were found between 2.38 to 5.78 t ha*, 79.75 to 110.25
cm, 10.50 to 7.75 cm, 21.65 to 60.15, 31.57 to 44.66 g, 71.24 to
81.11 kg, 1.94 to 2.81%, 56.36 to 62.74%, 13.95 to 18.09%, 3.70
to 5.43%, 1.94 to 4.02%, 22.57 to 26.25%, respectively. G7
numbered genotype had higher values than general averages in
terms of all traits except for starch ratio. The results obtained from
the study will shed light on future studies on hulless barley.
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GIRIiS

Arpa (Hordeum vulgare L.) eski
caglardan beri hayvan besleme, fermente
igecek Tlretimi ve insan beslenmesinde
kullanilan o6nemli bir tahildir (Edney,
2012). Diinya’da 47.9 milyon hektar ekim
alanina sahip arpa hektar basma 2950 kg
verime sahiptir. Tiirkiye'de tahillar arasinda
bugdaydan sonra en ¢ok yetistirilen arpa 2.6
milyon hektarlik alanda yetistirilmekte ve
hektar basina 2691 kg verim elde
edilmektedir (FAO, 2020).

Arpa basakgiklarindaki yan ciceklerinin
fertil ve kisir olma durumuna gore iki ve altt
siralt olmak lizere olarak
isimlendirilmektedir (Roljevi¢-Nikoli¢ ve
ark., 2020). Ayrica arpa, tane tipine gore
kavuzlu veya kavuzsuz (¢iplak) olarak da
siniflandirilmaktadir  (Ghimire ve ark.,
2019). Kavuzsuz arpa (Hordeum vulgare L.
var. nudum Hook. F.) genotiplerinin
adaptasyon yetenekleri yiiksek oldugundan
diinyanin bir¢cok bdolgesinde uzun yillardir
yetistirilmektedir. Cogunlukla hayvan yemi
olarak kullanilan kavuzsuz arpa, besin
degerinin anlagilmasi ile insan gidasi olarak
Oonemi her gecen giin artmaktadir (Balouchi
ve ark., 2005). Kavuzsuz arpanin
harmanlama sirasinda kolayca ayrilabilen
gevsek kavuzlara (Eshgi ve ark., 2012)
sahip olmas1 nedeniyle gida endiistrisinde
ekonomik ve degerli bir {iriin olarak kabul
edilmektedir (Bleidere ve ark., 2013;
Polisenska ve ark., 2019).

Kavuzsuz arpa kimyasal bilesiminde
%13-18 protein, %60-74 nisasta, %4-8 B-
glukan, %13-18 toplam diyet Ilif
icermektedir (Bhatty ve Rossnagel, 1998).
Kavuzsuz arpa tanelerinin kan sekeri ve
insiilin seviyelerini dengeleyerek glisemik
indeks degerini diisiirdiigii bildirilmistir
(Pins ve Kaur, 2006). Ayrica arpa
tanelerinin kalp hastaligi, kanser ve yasa
bagli olusan hastaliklarin riskini azalttig
bildirilmistir (Bleidere ve ark., 2013).

Kavuzsuz arpa, hayvan beslemede
yaygin olarak kullanilmaktadir. Hayvan
beslemede Onemli olan ADF ve NDF
degerleri, gevis getiren hayvanlarda kuru
madde tiikketimini tesvik ederek yem alimin1
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artinr  ve iskembe pH'mi yiikselterek
hayvanlar1 metabolik hastaliklara karsi
korur. Bu ozellikler, asetik asit/propiyonik
asit oranim1 koruyarak daha yiiksek yag
oranina sahip siitiin elde edilmesinde de rol
oynarlar. Ayrica ADF ve NDF, rumende
bakteriyel mikro-floray1 koruyarak kaliteli
protein iiretimini arttirmaktadir (Tekce ve
Giil, 2014). Tim bu olumlu o&zelliklere

ragmen, kavuzsuz arpa genotiplerinin
kavuzlu arpa genotiplerinden daha diisiik
verime  sahip olmasi  Onemli  bir
dezavantajdir (Sturite ve ark., 2019).
Tirkiye’de kavuzsuz arpa konusunda
yapilan c¢alismalar olduk¢a smirlidir.
Tarimsal  uygulamalarin ~ ve  ¢evre

kosullarinin kavuzsuz arpa gnotiplerinin
verim ve kalite ozelliklerini 6nemli 6l¢iide
etkiledigi bildirilmistir (Ehrenbergerova ve
ark., 1997).

Tiirkiye'de ¢ok az sayida tescilli
kavuzsuz arpa ¢esidi bulunmaktadir. Daha
yiikksek verim ve daha kaliteli iiriin elde
edebilmek i¢in farkli ekolojilere uygun yeni
kavuzsuz arpa c¢esitlerinin gelistirilmesi
gerekmektedir. Bu c¢alismada Bilecik
kosullarinda kavuzsuz arpa genotiplerinin
verim, verim unsurlar1 ve bazi kalite
ozelliklerini belirlemek amaglanmistir.

MATERYAL ve YONTEM

Bu c¢alismada, Uluslararast Kurak
Alanlar Tarimsal Arastirma Merkezinden
(ICARDA) temin edilen 23 hat ve
Atahualpa ¢esidi ile Ankara Tarla Bitkileri
Merkez Arastirma Enstitiisiinde tescil
edilen Yalin ¢esidi olmak tizere 25 genotip

kullanilmastir.

Deneme 2018-2019 yetistirme
sezonunda  Bilecik  Seyh  Edebali
Universitesi  Tarimsal ~Uygulama ve

Arastirma Merkezinde (40° 06" 45" K, 30°
00" 08" D; rakim: 298 m) yiiriitiilmiistiir.
Deneme topragmin killi, hafif alkali (pH
7.77), tuzsuz (0.011 dSm™), orta kiregli
(%6.55), organik madde bakimindan orta
(%2.34), fosfor (P20s) (2.67 kg/ha) ve
potasyum (K2O) (11.62 kg/ha) igerigi
bakimindan zengin oldugu belirlenmistir.
Bilecik ilinin deneme yilina ve uzun yillara
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ait iklim verileri Cizelge 1’de verilmistir.

yagis ise deneme yilinda (596.7 mm) uzun

Deneme yilina ait sicaklik ortalamasi yillardan (488.4 mm) daha yiiksek

(11.5°C) uzun yillar sicaklik gerceklesmistir.

ortalamasindan (13.2°C) diisiik, toplam

Cizelge 1. Bilecik ilinin deneme yilina ve uzun yillara ait iklim verileri
Sicaklik (°C) Yagis (mm)

Aylar 2018-2019 Uzun yillar 2018-2019 Uzun yilllar
Ekim 14.7 14.2 46.4 46.6
Kasim 9.6 9.3 37.0 36.0
Aralik 3.5 4.5 107.3 58.3
Ocak 3.5 2.8 51.6 49.4
Subat 4.6 4.6 70.6 454
Mart 7.6 7.7 16.5 52.6
Nisan 10.9 12.2 40.6 49.7
Mayis 17.9 16.7 32.4 46.1
Haziran 21.3 20.6 163.4 45.9
Temmuz 21.7 23.4 30.9 16.0
Ortalama/Toplam 115 13.2 596.7 488.4

Deneme 15 Ekim 2018 tarihinde 4
tekerriirlii olarak tesadiif bloklar1 deneme
desenine gore kurulmustur. Ekim islemi
m?’de 450 tohum olacak sekilde 4 m
uzunlugundaki parsellere 20 cm sira arasi
ve 8 sira olacak sekilde yapilmistir.
Glibreleme islemi toprak analiz sonuglarina
gore yapilmistir. Deneme yagisa dayali
kosullarda yiiriitilmiistiir. Hasat islemi, 10
Temmuz 2019 tarihinde elle bigilerek

yapilmistir.  Parsellerden hasat edilen
bitkiler harman makinesi ile
harmanlanmuistir.

Olgiimler tesadiifi olarak segilen 10 bitki
iizerinde  yapilmis ve  ortalamalar
alinmistir.  Bitki  boyu, her parselde
topraktan basak ucuna kadar olan mesafe
Olciilerek cm olarak belirlenmistir. Basak
uzunlugu, basak bogumundan basagin
ucuna kadar olan mesafe Olgiilmiis ve cm
olarak verilmistir. Basaktaki tane sayisi,
ornek icin alinan basaklarin taneleri sayilip
bu tanelerin ortalamasi alinarak adet olarak
verilmistir. Harmanlanmig tiriiniin Parsel
basina agirhigr tartilmis ve hektara
cevrilerek ton olarak tane verimi
hesaplanmistir. Bin tane agirligt her
parselden 4’er yiiz tohum sayilip tartilmis
ve bu degerlerin ortalamasi alinarak 10 ile
carpilarak g  olarak  hesaplanmistir.

Hektolitre agirhigi hektolitre aleti ile
belirlenmis ve kg olarak ifade edilmistir.
Kimyasal analizler i¢in 200 g tane Ornegi
gerekli kurutma islemi yapildiktan sonra
cekigli degirmende 0.5 mm elekten gececek
sekilde ogiitiilmiistiir. Ogiitiilen 6rneklerde
yag, nisasta, protein, p-glukan, asit
deterjanda ¢oziinmeyen lif (ADF) ve nétr
deterjanda ¢oziinmeyen lif (NDF) igerikleri
belirlenmistir.

Nisasta ve B-glukan igerikleri enzimatik
test kiti (Megazyme International Ireland
Ltd., Wicklow, Irlanda) kullanilarak
belirlenmistir. Yag igerigi Soxhlet yontemi
ile protein igerigi Kjeldahl yoOntemine
(AACC, 2010) gore belirlenmistir. ADF ve
NDF igerikleri ANKOM 220 Fiber ile Van
Soest ve ark. (1991) tarafindan Onerilen
yontem kullanilarak belirlenmistir.

Elde edilen veriler, Minitab 19 istatistiki
paket programi kullanilarak tesadiif bloklar
deneme desenine gore analiz edilmistir.
Farklilik belirlenen 6zelliklerin ortalamalari
arasindaki karsilastirmalar ise LSD ¢oklu
(%1) karsilagtirma testi ile
degerlendirilmistir. Ozellikler arasindaki
iliskiler =~ Pearson  korelasyon  testi
kullanilarak belirlenmistir.

610



ISPEC Tarim Bilimleri Dergisi, 5(3): 608-615, 2021

BULGULAR ve TARTISMA

Calismada, incelenen tim oOzellikler
bakimindan genotipler arasinda Onemli
(p<0.01) farklar belirlenmis ve incelenen
ozelliklere ait ortalama degerler Cizelge 2

ve 3’de verilmistir. Kavuzsuz arpa
genotiplerinin  tane verimi ve kalite
ozellikleri  genotiplere ve  yetistirme
kosullarma  gore  biiyiikk  farkliliklar
gostermektedir (Dickin ve ark., 2012;
Bleidere ve ark., 2013). Calismada,
genotiplerin  tane  verimleri  arasinda

istatistiki olarak onemli farklar olup, tane
verimleri 2.38 (G12) ile 5.78 (G7) t/ha
arasinda degismistir. Ortalama tane verimi
4.27 t/haolarak belirlenmistir. G3, G4, G6,
G8, G11, G13, G14, G15, G18 ve G19
numarali genotipler en yiiksek tane
verimine sahip G7 numarali genotiple ayni
istatistiki grupta yer almistir. Ayrica, bu
genotipler denemede kullanilan Atahualpa
(2.55 t/ha) ve Yalin (3.67 t/ha) standart
cesitlerden daha yiiksek tane verim
degerlerine sahip olmuslardir (Cizelge 2).
Bahrami ve ark. (2008) arpanin tane verimi
lizerine genotip X ¢evre interaksiyonunun
onemli etkileri oldugunu bildirmislerdir.
Balouchi ve ark. (2005) genotiplerin tane
veriminde disiikliglin basak basina diisen
tane  sayisimin  diisiik  olmasindan
kaynaklanabilecegini ve arpa genotiplerinin
tane verimlerinin hektara 1.71 ile 3.96 ton
arasinda degistigini bildirmistir. Kavuzsuz
arpa ile yapilan caligmalarda, verimin
genotipe  (Akgiin, 2016; Yiiksel ve
Ikincikarakaya, 2020), cevresel faktdrlere
(Eticha ve ark, 2010) ve tarimsal
uygulamalara (Balouch ve ark., 2005;
Bleidere ve ark., 2013) bagli olarak farklilik
gosterdigi bildirilmistir.

Bitki boyu, basak uzunlugu, basakta tane
say1s1, bin tane agirlig1 ve hektolitre agirlig
tahillarda 6nemli verim unsurlaridir ve bu
Ozellikler tane verimini Onemli Olclide
belirlerler  (Eshghi ve ark., 2012).
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Calismada, kavuzsuz arpa genotiplerinin
bitki boylar1 79.75 (G14) ile 110.25 (G12)
cm, basak uzunluklar1 10.50 (G12) ile 7.75
(G16) cm, basakta tane sayis1 21.65 (G12)
ile 60.15 (G4) adet, bin tane agirhg: 31.57
(G4) ile 44.66 (G2) g ve hektolitre agirlig
71.24 (G8) ile 81.11 (Yalin) kg arasinda
degismistir (Cizelge 2).

Daha oOnce kavuzsuz arpa ile yapilan
caligmalarda, bitki boyunun 68.2 ile 113.6
cm arasinda (Eshghi ve ark., 2012), basak
uzunlugunun birinci, ikinci ve T{glincl
yillarda sirasiyla 9.18, 8.68 ve 9.75 cm
(Roljevi¢ Nikoli¢ ve ark., 2020), basak
basina tane sayisinin 21 ile 54 adet ve bin
tane agirliginin ise 24 ile 47 g (Balouch ve
ark., 2005) arasinda, hektolitre agirliginin
ilk y11 73.5 kg ve ikinci y11 79.1 kg (Bleidere
ve ark.,, 2013) oldugu bildirilmistir.
Kavuzsuz arpa diinyada yem, gida ve malt
iiretimi igin yetistirilen ¢ok amacli bir tahil
bitkisidir. Son yillarda, kavuzsuz arpanin
insan beslenmesi acisindan Onemi ve
sagliga yararlarinin anlasilmasi ile tane
veriminin yani sira kalite 6zelliklerine olan
ilgi de artmaktadir.

Calismada, kavuzsuz arpa genotiplerinin
yag oran1 %1.94 (G14) ile 2.81 (G16),
nigasta orani %56.36 (G18) ile 62.74 (G16),
protein oran1 %13.95 (G8) ile 18.09 (G18),
B-glukan oran1 %3.70 (G4) ile 5.43 (Yaln),
ADF degerleri %1.14 (Yalin) ile 4.02 (G2),
NDF degeri %22.57 (G16) ile 26.25 (G2)
arasinda degismistir. Analiz sonuglarina
gore G1, G16 ve G17 numarali genotipler
protein orani; G8, G10, G12 ve Gl6
numarali genotiplerin nisasta orani; G14,
G15, G18, G19, G20 numaral1 genotipler ve
Yalin ¢esidi protein orani; G7, G15, G19,
G20 numarali genotipler ile Athualpa ve
Yalin cesitleri B-glukan oranmi; G2, GI1
numarali genotipler ile Atahualpa c¢esidi
ADF ve NDF igerikleri bakimindan
istatistiki olarak ayni1 grupta yer almigtir.
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Cizelge 2. Kavuzsuz arpa genotiplerinin incelenen bazi 6zelliklerine ait ortalama degerleri*

Genotipler TV BB BU BTS BTA HA

G1 4.345f 96.25 P9 8.009" 53.20%° 36.54%" 74.59¢"
G2 4.115f 99,755 8.43¢h 37.451 44.66° 79.922
G3 4.66%°¢ 104.75%4 8.43¢h 51.95%d 36.38%" 77.69%
G4 4.42%¢ 106.75% 9.20°f 60.15° 31.57 75.91P9
G5 4.250f 95.75¢ 8.33f" 53.55%¢ 32.87N 80.86°
G6 4.54%¢ 98.75"" 8.53%9 55.70%® 33.25N 72.999
G7 5.78? 100.50% 8.93¢¢ 57.352 39.550 79.942
G8 5.058b¢ 94,2549 8.20f" 55.303¢ 36.80%" 71.24
G9 3.82¢¢ 106.252%¢ 10.08% 52.90%¢ 38.49b9 73.569"
G10 3.15f" 86.009" 8.53¢" 39.80¢ 37.74%9 77.76%
G11 5.26% 107.00% 8.28f" 54.30%¢ 41.55%° 77.51%f
G12 2.38" 110.252 10.50? 21.65" 44.642 74.95%"
G13 4.59%¢ 92.00°" 8.95¢9 50.40%¢ 38.86"" 74.59¢"
G14 4.75%¢ 79.75 9.55%4d 54,50 35.23 74.117h
G15 5.0424 95,759 7.859" 55.90% 35.97¢h 78.892%¢
G16 4.07"f 91.25f" 7.75" 53.65%¢ 31.60' 80.03?
G17 4.33>f 100.00% 8.65¢" 52.15%4 34,539N 72.859"
G18 5.04%4 98.50 b-f 8.70¢h 53.65%¢ 37.55¢¢ 78.60%4
G19 5.25% 103.00*¢ 8.80¢" 57.552 36.36%" 74.32f
G20 4.09>f 81.00" 8.500" 44,50 38.31b9 80.142
G21 3.96"F 86.009" 9.28"f 40.60° 40.48%¢ 79.61%
G22 3.518N 94.00°f 7.98¢% 45500 38.10°9 77.545
G23 4.18°" 95.25¢" 8.53%" 45,955 37.61°9 78.44%¢
Atahualpa 2.559 94.00%9 9.53%¢ 31,259 42.17% 75.35¢9
Yalin 3.67¢" 101.002f 9,73%¢ 41.60%9 42.24% 81.11°
Ortalama 4.27 96.71 8.77 48.82 37.72 76.90
VK 22.81 8.28 8.96 16.21 7.98 3.61
LSD (.05 137.52 11.28 1.10 11.25 4.24 3.91

“Her siitunda ayni1 harflerle gosterilen ortalamalar arasindaki p<0.05 onem diizeyinde fark yoktur. TV: Tane verimi, BB: Bitki Boyu, BU:
Basak uzunlugu, BTS: Basakta tane sayisi, BTA: Bin tane agirligi, HA: Hektolitre agirligi, VK: Varyasyon katsayisi

Genotipler arasinda kimyasal ozellikler
bakimindan olduk¢a yiiksek varyasyonlar
tespit edilmistir (Cizelge 3). Kavuzsuz arpa
¢esitlerinin yag, nisasta, protein ve B-glukan
iceriklerinin c¢evreye, yillara ve tarimsal
uygulamalara gore 6nemli 6lciide degistigi
bildirilmistir (Polisenska ve ark., 2019).
Erbas Kose ve Mut (2019) kavuzlu arpa
genotiplerinde yag, protein, nisasta, ADF ve
NDF igeriklerinin c¢evresel ve genetik
faktorlerden 6nemli 6l¢iide etkilendigini ve
arpa genotiplerinin ortalama yag, protein,
nisasta, ADF ve NDF igerigini sirasiyla
%1.86, %12.78, %59.62, %6.69 ve %23.64
oldugunu bildirmislerdir. Abdel-Haleem ve
ark. (2020), kavuzsuz arpa genotiplerinin f3-
glukan igerigi lizerinde genetik faktorlerin
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onemli oldugunu bildirmislerdir. Kavuzsuz
arpa, kavuzlu tiirlerine kiyasla B-glukan,
toplam diyet lifi, protein, esansiyel amino
asitler ve nisasta gibi bilesenler agisindan
daha zengindir (Bileidere ve ark., 2013).
Kavuzsuz arpa genotipleri ile daha onceki
yillarda yapilan g¢alismalarda yag igerigi
%1.18 ile 3.09 arasinda (Gou ve ark., 2020),
nisasta icerigi %57.8 ile 61.25 arasinda (Li
ve ark., 2019), protein icerigi %6.35 ile 23.4
arasinda (Wang ve ark., 2011), B-glukan
icerigi % 5.75 ile 6.41 arasinda ve ADF
icerigi %1.33 ile 6.89 arasinda (Abdel-
Haleem ve ark., 2010) degistigi
bildirilmistir.  Ayrica  kavuzsuz arpa
genotiplerinin ortalama NDF igerigi % 28.7
olarak bildirilmistir (Yang ve ark., 1997).
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Cizelge 3. Kavuzsuz arpa genotiplerinin incelenen bazi kalite 6zelliklerine ait ortalama degerleri®

Genotipler YO (%)  NO (%) PO (%) BG (%) ADF (%) NDF (%)
Gl 2.62% 57.907" 16.31°* 4.00" 2.36°" 24.44°
G2 2.02 57.03%h 14.909" 4.31¢" 4.02° 26.25°
G3 2.520cd 58.43¢f9 16.06¢9 4.26%" 2.850¢ 24.42°
G4 253" 58.910 15.11F 3.70 2.93bcd 24.52¢
G5 2.20¢f0 58.98¢-9 16.110 4,159 1.52+ 23.28"
G6 2.28%h 58.66°1 16.45b¢ 4619 2.33¢h 24.04°79
G7 244 57.84d" 16.30°F 4.91% 2.98% 25,120
G8 2.36%9 61.07%° 13.95' 4.410h 2.880¢ 23.92°1
G9 2.25¢% 60.21% 16.54%¢ 4.70° 2,510 24,0579
G10 2.03i 61.85% 15.58¢h 4.66° 1.82¢" 23.51fh
G11 2.420¢ 57.43fh 16.160 4.765¢ 3.30% 25.36%°
G12 2.05" 60.82 16.140 4,089 1.37K 23.17%
G13 2.29°9 58.25¢" 16.09>9 4.71°¢ 2.83% 24,830
Gl14 1.94 59.36° 16.90%¢ 4.61°9 1.66M 23.93¢10
G15 2.45%¢ 57.42fh 16.91%¢ 5.09% 1.997 23.82¢10
G16 2.81° 62.74 14.75" 4,455 2.19%1 22.57"
G17 2.60% 57.62f" 16.33%¢ 475 2,695 24.18%9
G18 2.34°9 56.36" 18.09° 4,540 1.87% 24.35
G19 2.40° 57.29%" 16.93%¢ 5.07% 2.3204 2451
G20 2,159 58.59°19 17.28% 4.99%¢ 1.42iK 23.52fdh
G21 2.31°9 58.63% 16.03%9 4.76% 2.11°k 23.93¢f0
G22 2.18" 60.01%* 14.77" 4.28%" 2,73 24.620%
G23 2.3509 58.8309 16.12b 4.39% 2.14% 23.81¢10
Atahualpa 2.29%9 57.38foh 15.99%9 5.06% 3.81° 26.13%
Yalin 2.13%1 58,8209 17.202¢ 5.43 1.14 23.18%
Ortalama 2.32 58.82 16.12 459 2.39 24.22
VK 7.10 2.43 6.03 8.59 23.82 3.05
LSD0.0s) 0.23 2.01 1.20 0.55 0.57 1.04

*Her siitunda ayn1 harflerle gosterilen ortalamalar arasindaki p<0.05 onem diizeyinde fark yoktur. YO: Yag orani, NO: Nisasta orani, PO:
Protein orani, BG: B-glukan orani, ADF: Asit deterjanda ¢oziinmeyen lif, NDF: Notr deterjanda ¢oziinmeyen lif, VK: Varyasyon katsayisi

Arastirmada incelenen kalite ozellikleri
arasindaki iliskiler Cizelge 4’de verilmistir.
Cizelge 4 incelendiginde, tane verimi ile
basakta tane sayis1 (r=0.844**) ve yag orani
(r=0.394%*) arasinda olumlu ve 6nemli, tane
verimi ile nisasta orani (r=-0.409%*) arasinda
ise olumsuz ve onemli iliski belirlenmistir.
Basak uzunlugu ile bin tane agirhig
(r=0.443*) arasinda olumlu ve Onemli,
basak uzunlugu ile yag orani (r=-0.472%)
arasinda olumsuz ve Onemli iliski
belirlenmistir. Basakta tane sayisi ile yag
orani (r=0.541**) arasinda olumlu ve
onemli iligki belirlenirken, bin tane agirligi
(r=-0.735**) ile olumsuz ve onemli iligki
belirlenmistir. Bin tane agirligr ile NDF
degeri (r=0.410*) arasinda olumlu ve
onemli iliski belirlenirken, yag orani (r=-
0.531**) ile olumsuz ve Onemli iliski
belirlenmistir. Nisasta orani ile protein
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orani (r=-0.535**) ve NDF degeri (r=-
0.639**) arasinda olumsuz ve 6nemli iliski
belirlenmistir. Protein orani ile B-glukan
orani (r=0.491*) arasinda olumlu ve 6nemli
iliski belirlenitken, ADF degeri (r=-
0.495**) ile olumsuz ve Onemli iliski
belirlenmistir. ADF degeri ile NDF degeri
(r=0.862**) arasinda olumlu ve Onemli
iliski belirlenmistir.

Yapilan ¢alismalarda, bitki boyu ile
bagaktaki tane sayisi arasinda pozitif, bin
tane agirh@ arinda negatif bir iligki
(Zaefizadeh ve ark., 2011); tane verimi ile
bitki boyu, basak uzunlugu, basakta tane
sayis1 ve basakta tane agirligi arasinda
pozitif bir iliski (Roljevi¢ Nikoli¢ ve ark.,
2020); protein orant ve ADF igerigi
arasinda negatif bir iliski (Abdel-Haleem ve
ark., 2010) oldugu bildirilmistir.
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Cizelge 4. Ozellikler arasi korelasyon katsayilar1 ve dnemlilik seviyeleri

TV BB BU BTS BTA HA YO NO PO BG ADF
BB 0.063
BU -0.332 0.240
BTS 0.844** 0.044 -0.262
BTA -0.367 0.169 0.443* -0.735**
HA -0.020 -0.166 -0.212 -0.160 0.176
YO 0.394* 0.264 -0.472* 0.541** -0.531**-0.042
NO -0.409* -0.209 0.040 -0.161 -0.220 -0.086 -0.071
PO 0.177 -0.017 0.295 0.073 0.079 0.151 -0.143 -0.535**
BG 0.110 -0.224 0.140 -0.049 0.295 0.163 -0.151 -0.262 0.491*
ADF 0.148 0.280 -0.189 0.073 0.190 -0.230 0.235 -0.317 -0.495* -0.130
NDF 015 0.221 -0.016 -0.086 0.410* -0.135 -0.055 -0.639**-0.113 0.033  0.862**

*p<0.05 ve ¥**p<0.01 diizeyinde 6nemlidir. TV: Tane verimi, BB: Bitki Boyu, BU: Bagak uzunlugu, BTS: Basakta tane sayisi, BTA: Bin tane
agirligl, HA: Hektolitre agirligi, YO: Yag orani, NO: Nisasta orani, PO: Protein orani, BG: B-glukan orani, ADF: asit deterjanda ¢oziinmeyen

lif, NDF: Notr deterjanda ¢oziinmeyen lif

SONUC

Genotiplerin ortalama tane verimleri
2.38 ile 5.78 t ha? arasinda degismis, G3,
G4, G6, G8, G11, G13, G14, G15, G18 ve
G19 numarali genotipler istatistiki olarak
ayn1 grupta yer almistir. Bu genotiplerin
tane verimleri denemede kullanilan standart
cesitlerden daha yiiksek olmustur. G7
numarali genotip nisasta orani hari¢ tiim
ozellikler bakimindan genel ortalamalardan
daha yiliksek degerlere sahip olmustur.
Verim ve bazi kalite 6zellikleri bakimindan
istiin 6zelliklere sahip birgok gelismis hat
one c¢ikmistir. Elde edilen sonuglar,
kavuzsuz arpa genotiplerinin verim ve
kalite  Ozelliklerini ~ {izerine  calisan
aragtirmacilar  i¢cin  faydali  bilgiler
saglayacaktir. Ancak genotiplerin
ozelliklerinin daha 1yi anlasilabilmesi i¢in
daha fazla y1l ve yerde ¢alismanin yapilmasi
daha uygun olacaktir.
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